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Synthése des protéines: schéma

Le document ci-apres résume le mécanisme de la biosynthese de protéine a I’intérieur d’une cellule.
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1- X et Y représentent les étapes de cette biosynthése et A et B leur lieu respectif du déroulement. Identifier
X,Y,A,Beta.

2-a) H estun type d’acide nucléique, nommer la et donner son principal role et sa structure. Comment peut-

on la mettre en évidence?

b) Identifier h et h’, comment sont -ils?
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¢) Déterminer la molécule constitutive ou monomere de H. De quoi est-elle composée ?

3- Comment se réalise cette premiére étape X?

4- | et J appartiennent a un autre type d’acide nucléique. Nommer les. Donner leur structure et leur réle
respectif. Comment peut-on les mettre en évidence?

5- Aprés avoir défini codon, identifier d et e. Quelle particularité a chacun de ces codons?
6- Identifier c. De quoi est-il formé pour étre fonctionnel? donner alors son principal role.

7- ldentifier f et a.a. . Schématiser la molécule J. Utiliser le tableau de code génétique pour annoter votre
schéma.

8- Y comprend trois phases successives. Nommer Y1, Y2, et Y3.
9- b relie les molécules a.a. . Identifier b et K.

10- Reproduire et compléter le tableau suivant pour comparer H, | et K.

H I K

Nom de la molécule

Monomére

Structure (Nombre de chaines)

Test de coloration

11- Pour conclure:

a) Reconstituer la séquence nucléotidique de la molécule I.

b) Déterminer la séquence nucléotidique h’ a I'origine de |. Former la molécule H correspondante.
¢) Donner la séquence polypeptidique K correspondante.

On donne le tableau de code génétique ci-dessous:

Dewoéme nucléotide

[1] [5 A G

WU | phémt | ey UaU uGU u

U UUC | alsnine | pee uAc | R jygc| Omem g

g WA | wweine | U0 ] ﬂa“:x“ :
= cuu ccu AU CGU TES
Feshiling 2

k-4 cuc ccc CAC | cee c
3 G cUA eucine | Sy profne - cGA | Wonine | o 5
l::'- cuG cCce CAG | Puamne | cog a2

AUU ACU AAU AGU 1]
9 A| AU | oo |ace| ARG | Menagne | soc | M _:_ E
E ACA el F 7Ty 8
o AUG methionime | ACG AAG| Y | ,ag| ¥omiee o -

o G (=] GAU |  acide | GGU u

GUC Goe GAC | asparbgue | GGC c

Gloua| ™ |gca| semee [T ease |0oa| P g

GUG GG GAG  gutamugue | GGG G

Date de version : 13/1/2022 Auteur : Equipe SV T 2/2


http://www.accesmad.org/

