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Acides aminés et liaison peptidique

I- Les 20 Acides aminés

ACIDES AMINES : Formules a pH 7, {Masse moléculare), Sigles p K- {(a-
caboxyl), pKi (a-amino ), pKr (chaine latérale), pHi (p H isoélectrique)

CHAMNE LATERALE NON POLAIRE

piC pEw piR pHI pIT pl7 pFE pHI

-Eﬂl—nltﬁ—cc:cr N

NHz+ 23 96 60 H 20 106 6.3
glycine(7s) Ay (G)
GHs— CH—CoO"

1~|1H3+ 23 97 6.0
alanine (89) Ala (A)
18 91 55

NH.t 23 96 60
valine (117) val (v
- 23 92 SE
74 9§ 0 | methionine (149) Met (M)
leucine (131) Leu (L)
pos Ty .
o -tlzﬁ.cocr ?
NH:+ n4 97 6.1
Iscleucine(131) lle () tryptophane (204) Trp (W)
CHAINE LATERALE POLAIRE SANS FONCTION ACIDE-BASE
pEC pE pIlR pHI i pia7 pEE pHI
12 92 20 BB 54
HO NH,* e 104 22 9.1 5.7
thréonine (119) Thr (T) glutamine(146) Gn (Q)
CHAINE LATERALE AVEC UNE FONCTION ACIDE-BASE ANIONIQUE ApH 7
pEC pEI pEER  pHI pEC  pEIT pHE pHI

4;: CH_COO" 23 5
e 21 98 39 30 A4 BT A3 A8
NHz "
acide aspartigue ou aspartate acide glutamique ou glutamate
(132) Asp (D) (147) Gu (E)
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CHAINE LATERALE AVEC UNE FONCTION ACIDE-BASE NEUTRE ApH7

- pixd pEERE  pHI

pkc pkN pHE

pHI

HS—CH; —CH-COO"

NH;*+

cystéine (121) Cys (C
e e () histidine (155)

HO—@— CHE_—Cl:"I-CCD' NG,
[

NH-T
22 9.1 101 57 ‘H

tyrosine (181) Ty ()

CH,-CH-COO~
| . N I
17 108 B3 30 % }k NH_.‘-i
H

18 92 60

Hs (H)

N, estlafonctionde pK 6, conjuguée : H N

—N_ Nestpasune fonction acide-Dbase

16

e

CHAINE LATERALE AVEC UNE FONCTION ACIDE-BASE CATIONIQUE ApH7

PFC pEad pEE  pHI pb  pEd pEE  pHD
.__;;_(fH_CGD'
NH;t 22 90 125 108
lysine (147) Lys (K) 22 90 105 98| arginine(i7s Ag () Ir.H_
la fonchon guanidine a un AL
Il - La formation de la liaison peptidique entre les acides aminés
a3 n* 1 + aan* 2 e dipe pticle
H o Fz H o Fz

+ I o +d _ + . ' -
HM _cl_c_n + HEN_cl_:lzl_n T H N _:lz_c._1~|1_:|:_:|:|_c:
Rl H O pgr HH O

HLO T
liaison peptidique
aa 1 aa 2 aa 3 aa 4
I L L L 1
o Fi H i

T{4

— - HSN+_CH_cr_1«1_::H_cr_1q_:|:H_ce_1|~I_cH_c_n-
I I I
* Rl H o R3 H n#
extrémité IM-fe rminale extrémité C-terminale

{aming-te rminale)

(carboxy-terminale)
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Gﬁ' . I:|:'_ + délocalisation électonique —= la liaison pe ptidique est plane
—C—I“II— - —':=Ii‘7— {la linison peptidique ©—1 a un caractére partiel de double
H H ligison : 1,37 & aulien de 1,47 &)

lll - L'agencement spatial de la chaine polypeptidique

Aa Il aan+1 da n+2

plans pe ptidiques
successifs

LP = liaison peptidique

Chaque plan comprend six atomes. Les plans sont articulés entre eux antour des
carbones alpha par libre rotation : angle phi (f, Ce-I) et psi (¥, Ce-C) du mé me aa.
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